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       Supplementary Table 1. Comparison of human and naked mole rat mitochondrial genome. A 
table  showing  the  genes  present,  their  consecutive  order  and  corresponding  length  of  the  human    
mitochondrial  genome  compared  to  the NMR  equivalent.  (L) denotes  the  gene  is  located on  the  light 
strand of genome. Areas  in gray highlight genes  that are different  sizes  in human and naked mole  rat. 
Sequences were accessed and analysed in NCBI. 
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Supplementary Table 2. Antibodies used for immunohistological analysis. Shown 
is a list of antibodies used in Figures 2 and 4 of this study.  

 

Supplementary Table 3. Primers used  in  long‐range experiments shown  in Figure 6. 
Shown are primers used for long‐range PCR to amplify large parts of the mitochondrial genome 
for experiments shown in Figure 6. 

 

Supplementary  Table  4.  Primers  used  in  real‐time  PCR  experiments  shown  in 
Figure 7.    Shown  are details of primers/probes used  for  real  time PCR  to quantify  copy 
number, as shown  in Figure 7. All primers and probes were designed based on  the naked 
mole‐rat genome sequence: http://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/NC_015112.1 
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